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Recenzja

rozprawy doktorskiej mgr Zofii Korbut Mikolajczyk
pt. ,,Filogeografia i struktura genetyczna populacji chomika europejskiego

(Cricetus cricetus) na obszarze potencjalnych refugiow”

Uwagi formalne

Rozprawa doktorska Pani mgr Zofii Korbut Mikotajczyk pt. ,,Filogeografia i struktura genetyczna
populacji chomika europejskiego (Cricetus cricetus) na obszarze potencjalnych refugiow” zostata
wykonana na Wyadziale Biologii Uniwersytetu w Biatymstoku pod opieka promotorska Pani dr
hab. Agaty Banaszek.

Oceniana rozprawa doktorska jest napisana w jezyku polskim i ma form¢ manuskryptu o
objetosci 174 numerowanych stron. Sklada si¢ ona z czgsci ogolnej oraz trzech czesci
opisujacych wyodrebnione zagadnienia badawcze. Kazda z tych trzech czgs$ci zawiera wstep,
materiat i metody, wyniki i dyskusje. Pod wzgledem edytorskim manuskrypt rozprawy jest

bardzo solidnie opracowany.

Uwagi ogolne - hipotezy

Oceniana rozprawa doktorska stanowi merytorycznie spdjne opracowanie. W obszernym
wprowadzeniu Doktorantka szczegdélowo opisata tto zagadnien badawczych, ktorymi
zajmowala si¢ w pracy doktorskiej. Gtownym tematem jej rozprawy byto scharakteryzowanie
struktury  filogeograficznej oraz genetycznego zroznicowania populacji  chomika
europejskiego (Cricetus cricetus) na obszarze potencjalnych refugiow, ktore charakteryzujg sie

zwykle wysokim poziomem zmiennos$ci genetyczne;.

W czesci I rozprawy Dokrorantka przeprowadzita analizy filogeograficzne populacji chomika
europejskiego na podstawie trzech réznej dtugosci fragmentow sekwencji mitochondrialnego
DNA (mtDNA): regionu kontrolnego (ctr), odcinka 16S rRNA (16S) oraz cytochromu b (cytb).



W czeéei 1T Doktorantka analizowata cztery sekwencje intronéw z jadrowego DNA oraz szes¢
fragmentow sekwencji zlokalizowanych na chromosomie Y. Analizy te wykonata u
osobnikéw chomika z wyroznionych linii na podstawie sekwencji mtDNA. Doktorantka
chciata sprawdzi¢ czy genealogie wyznaczone na podstawie analiz sekwencji mtDNA maja
swoje odzwierciedlenie w genealogiach wybranych sekwencji jadrowych, zaréwno

autosomalnych, jak i sprzezonych z chromosomem Y.

W czgéei 1II Doktorantka przeprowadzita analize struktury genetycznej populacji chomika
europejskiego w polsko-ukrainskim fragmencie jego zasiegu, na podstawie wybranych 15 loci
mikrosatelitarnego DNA. Doktorantka wybrata do analiz ten fragment zasieggu chomika
europejskiego, gdyz obszar ten obecnie stanowi duzy i ciggly fragment wystgpowania
gatunku.

W swoich badaniach Doktorantka wykorzystata liczne proby (ponad 320) z populacji
chomikéw europejskich z Ukrainy oraz Rumunii, a takze w niektorych analizach
wykorzystata dodatkowo proby od osobnikow pochodzacych z terenow Belgii, Niemiec,
Francji, Czech, Stowacji i Polski. Czeg$¢ z tych prob byta wykorzystana przez Doktorantke i

innych badaczy we wczesniejszych badaniach.

Doktorantka wykonata liczne analizy laboratoryjne wykorzystujac szeroki wachlarz metod
badawczych oraz opracowata dane genetyczne stosujac réznorodne narzedzia/programy

statystyczne.

Najwazniejsze wyniki

Doktorantka przeprowadzita wieloaspektowe badania i uzyskata cenne wyniki naukowe:

- na podstawie analiz sekwencji trzech fragmentow mtDNA (ctr, 16S i cytb) stwierdzita, ze z
opisanych wczesniej przez innych badaczy pieciu linii mtDNA u chomika europejskiego,
jedynie linie Pannonia, Péinocna i Kaukaska tworzg odrebne linie filogeograficzne;

- wykazata bardzo niski poziom zmiennosci nukleotydowej haplotypow wybranych markerow
zlokalizowanych na chromosomie Y, w calym analizowanym zasi¢gu gatunku. Ponadto
stwierdzita, Ze rozmieszczenie geograficzne wyrdznionych haplotypdéw nie odzwierciedlato
rozmieszczenia linii filogeograficznych wyznaczonych dla sekwencji mtDNA;

- nie wykryta zmienno$ci wsrod linii mtDNA w przypadku czterech wybranych sekwencji

intronow jadrowego DNA u chomika europejskiego;



- zidentyfikowata dwa skupienia genetyczne, tozsame z podzialem filogeograficznym na linig¢
Pannonia i Grupg Wschodnia na podstawie analiz 13 loci mikrosatelitarnego DNA u
chomika europejskiego. Jednakze otrzymata niskg warto$¢ zrdéznicowania genetycznego
migdzy obiema grupami oraz nie wykryta wyraznej struktury genetycznej;

- zidentyfikowata siedem skupien genetycznych (dwa nalezace do linii mtDNA Pannonia i
pie¢ do Grupy Wschodniej) na podstawie analiz loci mikrosatelitarnego DNA oraz
sekwencji ctr mtDNA;

- nie wykazata obecnos$ci migrantow pierwszego pokolenia migdzy izolowanymi w
przesztosci grupami filogeograficznymi, ale stwierdzita, ze obecnie moze dochodzi¢ migdzy

nimi do wymiany genow W polsko-ukrainskim fragmencie zasiegu chomika europejskiego.

Doktorantka bardzo wnikliwie zinterpretowata wyniki rozprawy. W dyskusji zaprezentowata
rozlegla wiedze w podejmowanym temacie i trafnie przedstawita uzyskane wyniki w $wietle
dostgpnej wiedzy. Jej argumentacja i wnioskowanie nie budza zastrzezen. Zgadzam si¢ z
interpretacja wynikow odnos$nie ekspansji przestrzennej i demograficznej Grupy Wschodniej
chomika europejskiego oraz z sugestia, ze obszar Niziny Naddnieprzanskiej prawdopodobnie
stanowit refugium dla tej linii. Rowniez wnioski Doktorantki dotyczace ekspansji

przestrzennej linii Pannonia wydaja si¢ by¢ trafne.

Wazne jest stwierdzenie dotyczace przeptywu gendéw pomiedzy populacjami chomika
europejskiego w polsko-ukrainskim fragmencie zasiegu oraz, ze efektywna wielko$¢

badanych populacji na tym obszarze nie jest bardzo niska.

Uwagi krytyczne

Doktorantka analizowata liczne proby z duzego obszaru zasiggu chomika europejskiego i
uzyskala cenne wyniki dotyczace struktury filogeograficznej oraz genetycznego
zroznicowania populacji u tego gatunku. Jednakze w czgéci nie byty to badania nowatorskie,
tylko znaczaco rozszerzajace i uscislajace dotychczasowg wiedz¢ w tym temacie. Pomimo

tego moja ocena tej rozprawy doktorskiej jest wysoka.

Nie budzi zastrzezen poprawnos$¢ analiz laboratoryjnych wykonanych przez Doktorantke,
wlasciwy wybor narzedzi/programow statystycznych do analiz danych genetycznych oraz
interpretacja wynikow. Jednakze wyniki zaprezentowane w Czgsci Il odnoszace si¢ do zmiennosci
markeréw zlokalizowanych na chromosomie Y oraz sekwencji intronéw jadrowego DNA nie

w pelni mogg pokazywac poziom rzeczywistego zréznicowania genetycznego w populacjach chomika



europejskiego. Doktorantka analizowata mala liczbe¢ markerow i1 uzyskata stosunkowo krotkie
fragmenty sekwencji. Wnioskowanie w tej czgSci musi by¢ zatem opatrzone powyzszym
zastrzezeniem. Trzeba jednak przyznac, ze Doktorantka byta tego $wiadoma 1 ostroznie interpretowata
uzyskane wyniki w tej czgsci rozprawy. Zapewne pehiejszy obraz zroznicowania genetycznego
badanych populacji chomika europejskiego mozna by otrzyma¢ w wyniku analizy licznych markerow,
rozmieszczonych na wszystkich chromosomach, ale Doktorantka nie miata mozliwosci zastosowania

techniki wielkoprzepustowego sekwencjonowania DNA.

W Czeséci I rozprawy Doktorantka zamieScita wyniki opublikowane w jej wspotautorskim artykule
w 2019 roku: (Korbut Z., Rusin M., Neumann K., Banaszek A. 2019. Filling the gap: the common
hamster, Cricetus cricetus, phylogeography — a case study of Ukraine as potential refugial area.
Folia Zoologica, 68(1):48-58). Uwazam, ze ten uklad spelia formalne wymogi rozprawy
doktorskiej. Natomiast w takim przypadku nalezatoby jasno sprecyzowal, ze integralng czes¢
rozprawy stanowi tre$¢ merytoryczna publikacji z 2019 roku, w ktorej Doktorantka jest wiodacym
wspotautorem. Takiego jasnego stwierdzenia nie znalaztem. Co prawda, w kilku miejscach jest
odnotowane, ze cze$¢ wynikdw zostala opublikowata w pracy Korbut i wsp. (2019), ale sposob
prezentowania tych materiatow w rozprawie doktorskiej budzi pewne watpliwosci. Na przyktad, na
stronie 56 Doktorantka stwierdza, ze prawie wszystkie z 40 haplotypéw cytochromu b
zidentyfikowanych u chomika europejskiego nie byly dotychczas opisane w literaturze i
jednoczesnie cytuje artykut, w ktorym opublikowata te haplotypy. Natomiast w nagtowku Tabeli
4 wyraznie wskazuje, ze dane dotyczace tych haplotypow zostaty opublikowane. Poza tym brak
odno$nika do zrodet w przypadku Rycin 3 i 10, ktore zostaty zaczerpnigte z artykutu Korbut i
wsp. (2019) i w niewielkim stopniu zmodyfikowane. Tych niescisto$ci mozna byto unikngé,
gdyby wymieniony artykul stanowit czgsé rozprawy doktorskiej. Dopuszczalne bowiem jest, aby
rozprawa doktorska, jako praca pisemna, sktadata si¢ po czgsci z prac opublikowanych, jak i

takich, ktorych wyniki jeszcze nie zostaty opublikowane.

Podsumowanie

Rozprawa doktorska Pani mgr Zofii Korbut Mikolajczyk zastuguje na wysoka ocene, ze wzgledu na jej
szeroki zakres tematyczny, solidne opracowanie danych i cenne wyniki naukowe. Poszerza ona istotnie
wiedze 0 strukturze filogeograficznej oraz genetycznym zroznicowaniu wspotczesnych
populacji chomika europejskiego. Doktorantka podjeta si¢ realizacji trudnego, wieloaspektowego
tematu badawczego i1 dobrze poradzita sobie z tym zadaniem. Dobrze opanowata warsztat badawczy,

zarowno techniki laboratoryjne jak 1 nowoczesne metody analizy danych genetycznych. Wykazala sie



réwniez znajomoscig analizy danych z zastosowaniem réznych metod statystycznych. Metodyka
odnoszaca si¢ do poszczegdlnych czegsci badan zostata szczegétowo opisana. Nalezy docenié
szczegoOlnie umiejetnosci Doktorantki w zakresie identyfikacji alleli w loci mikrosatelitarnego
DNA. W dyskusji Doktorantka zaprezentowata bardzo dobra znajomo$¢ zagadnien z zakresu biologii
ewolucyjnej, genetyki populacyjnej i konserwatorskiej, a takze umiejgtnie przedstawita swoje wyniki
w $wietle dostgpnej wiedzy. Uwazam, tak jak sugeruje Doktorantka, ze wyniki jej rozprawy
doktorskiej bedzie mozna wykorzysta¢ w przysztosci przy tworzeniu programu ochrony

chomika europejskiego.

Oceniana rozprawa doktorska stanowi oryginalne rozwigzanie problemu naukowego oraz
wykazuje bardzo dobrg ogélng wiedzg¢ teoretyczna Doktorantki w zakresie biologii oraz

umiejetnos¢ samodzielnego prowadzenia pracy naukowe;j.

Whiosek koncowy

Konkludujac stwierdzam, ze rozprawa doktorska Pani mgr Zofii Korbut Mikolajczyk pt.
,Filogeografia i struktura genetyczna populacji chomika europejskiego (Cricetus cricetus) na
obszarze potencjalnych refugiow” speinia warunki okreslone w artykule 13 Ustawy z dnia 14
marca 2003 r. o stopniach naukowych i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w zakresie

sztuki (Dz. U. z 2017 r. poz. 1789).

Zwracam si¢ zatem do Rady Dyscypliny Nauki Biologiczne Uniwersytetu w Biatymstoku o

dopuszczenie Pani mgr Zofii Korbut Mikotajczyk do dalszych etapéw przewodu doktorskiego.
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